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Osszefogal

Juhokndl a prion protein gén (PrP) adott kodonjaindl fellépd varidciok befolydsoljdk a surlékérral szembeni
fogékonysdgot, illetve rezisztencidt. Kutatdsunk célja az volt, hogy megvizsgiljuk a prion protein gén (PrP)
genotipusok és a hustermeld képesség kozotti lehetséges Osszefiiggéseket a legfontosabb hazai juhfajtdndl a magyar
merindnal. A kovetkezd tulajdonsagokat vizsgdltuk meg: bardnykori silygyarapodds 1-135 napos kor kozott mérve
(g/nap), iizemi sajat teljesitmény vizsgdlat 150-185 napos kor kozott mérve (g/nap), 1 és 2 éves testsily (kg). Osszesen
286 magyar merino kos genotipizaldsat végeztiik el. Hirom genotipus csoportot haszndltunk a munkdnk sordn: az els6
csoportot a homozigéta ARR (ARR/ARR) egyedek alkottdk, a mdsodik csoportba a heterozigéta ARR genotipust
egyedek (ARR/XXX), a harmadik csoportba pedig az ARR allélt nem tartalmazd, XXX/XXX genotipusi egyedek
keriiltek (XXX=AHQ, ARQ, ARH és VRQ). A statisztikai analizishez SPSS 14.0 szoftwert hasznaltunk. A nemzetkozi
tendecidknak megfeleléen az analizis sordn nem taldltunk szignifikdns kiilonbségeket a kiilonbdzd genotipust allatok
termelési tulajdonsdgai kozott. Az eredmények azt mutatjak, hogy nincs negativ 0sszefiiggés a homozigéta ARR
genotipus és a hustermeldképesség kozott.
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Association between PrP genotypes and selected growth traits of Hungarian Merino
rams

Abstract

Susceptibility to scrapie is associated with the ovine prion protein (PrP) gene polymorphisms. The aim of this study
was to observe the association between performance traits and the PrP genotypes in the most important Hungarian
sheep breed, Hungarian merino. We examined individual performance of meat producing traits such as daily weight
gain from 1 to 135 days (g/day), on farm fattening performance from 150 to 185 days (g/day), 1 year body weight (kg)
and 2 year body weight (kg). Genotyping was performed on 286 rams from Hungarian merino. We use three PrP
genotype distributions: 1st group was homozygous ARR (ARR/ARR), 2nd group was heterozygous ARR (ARR/XXX)
and the 3rd group was without ARR (XXX/XXX); XXX representing: AHQ, ARQ, ARH and VRQ alleles. SPSS 14.0
software was used to reveal the possible correlations between genotypes and meat-related production traits. There
were no significant differences between performance traits and the PrP genotypes in according to the international
results. In general, these results show that the selection has no negative effect on the growth and meat-related traits.
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